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Advierten que nuevo virus descubierto en China esta a “un pequefio paso” de desencadenar una pandemia

Advierten que nuevo virus descubierto
en China esta a “un pequeno paso”
de desencadenar una pandemia

Josefa Zepeda

Aunque muchos no lo recuerdan, el SARS-
CoV-2, el coronavirus que produce el Co-
vid-19 sigue rondando, mutando y dando
lugar a nuevas variantes que continuan
afectando la salud publica global. La mas
reciente en llamar la atencion se llama
NB.1.8.1y ya esta generando preocupacion
en Asia y Estados Unidos.

Detectada inicialmente en China, Hong
Kong y Taiwdn, la variante NB.1.8.1 ha pro-
vocado un repunte significativo en las hos-
pitalizaciones, el peor en al menos un ano,
segun las autoridades de Hong Kong.

Nuevo virus descubierto en China estd a
“un pequeno paso” de desencadenar una
pandemia

Pero ahora no es una mutacion la que
preocupa a los cientificos, sino, un nuevo
coronavirus descubierto en China.

Cientificos estadounidenses afirman
que un nuevo grupo de virus, bautizados
HKUS5-CoV-2, estin a solo una “pequena”
mutacion de poder infectar y causar brotes
en humanos, incluida una nueva pande-
mia.

Segun un estudio de cientificos de la
Universidad Estatal de Washington (WSU,
su sigla en inglés), el Instituto Tecnoldgico
de California y la Universidad de Carolina
del Norte y publicado en la revista Natu-
re Communications, existe un grupo de
virus de murciélagos estrechamente re-
lacionados con el mortal coronavirus del
Sindrome respiratorio del Oriente Medio
(MERS-CoV) que podria estar a una pe-
quena mutacion de distancia de poder
propagarse a las poblaciones humanas y
potencialmente causar la proxima pande-
mia.

El estudio examin6 un grupo poco estu-
diado de coronavirus, conocido como mer-
becovirus (el mismo subgénero viral que
incluye el MERS-CoV), para comprender
mejor como infectan las células huésped.

El equipo de investigacion descubrio que,
si bien es poco probable que la mayorfa de
los merbecovirus representen una ame-
naza directa para las personas, pero un
subgrupo, conocido como HKUS, presenta
caracteristicas preocupantes.

“Los merbecovirus, y en particular los
virus HKUS, no se habian estudiado mu-
cho, pero nuestro estudio muestra como
estos virus infectan las células”, afirmé en
un comunicado Michael Letko, virélogo
de la Facultad de Medicina Veterinaria de
la WSU, quien colabord en la direccion del

Investigadores estadounidenses afirman que
HKU5-CoV-2 estd a sélo una “pequenia” mutacion
de poder infectar y causar brotes en humanos.
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» No es una mutacion la que preocupa a los cientificos, sino un nuevo coronavirus.

estudio. “También descubrimos que los vi-
rus HKUS podrian estar a un paso de pro-
pagarse a los humanos”.

Durante las ultimas dos décadas, los
cientificos han catalogado las secuencias
genéticas de miles de virus en animales
salvajes, pero, en la mayoria de los casos,
se sabe poco sobre si estos virus represen-
tan una amenaza para los humanos.

El laboratorio de Letko, en la Escuela de
Salud Global Paul G. Allen de la WSU, se
centra en cerrar esa brecha e identificar vi-
rus potencialmente peligrosos.

En su ultimo estudio, el equipo de Letko
se centro en los merbecovirus, que han re-

cibido poca atencion, salvo el MERS-CoV,
un coronavirus zoondtico detectado por
primera vez en 2012 y que se transmite de
los dromedarios a los humanos. Provoca
una enfermedad respiratoria grave y tiene
una tasa de mortalidad de aproximada-
mente el 34 %.

Seguin explicaron los cientificos en su es-
tudio, al igual que otros coronavirus, los
merbecovirus dependen de una proteina
de la espicula para unirse a los receptores e
invadir las células huésped.

El equipo de Letko utilizo particulas si-
milares a virus que contenian solo la por-
cion de la espicula responsable de la union

a los receptores y probo su capacidad para
infectar células en el laboratorio.

Si bien parece improbable que la mayoria
de los merbecovirus puedan infectar a los
humanos, se ha demostrado que los virus
HKUS, que se han encontrado en Asia, Eu-
ropa, Africa y Oriente Medio, utilizan un
receptor huésped conocido como ACE2,
el mismo que utiliza el virus SARS-CoV-2
que causa la Covid-19.

Una pequena diferencia: los virus HKUS,
por ahora, solo pueden utilizar el gen ACE2
en murciélagos, pero no utilizan la version
humana con la misma eficacia.

Al examinar los virus HKUS presentes en
Asia, donde su huésped natural es el mur-
ciélago doméstico japonés (Pipistrellus
abramu), los investigadores demostraron
algunas mutaciones en la proteina de la
espicula que podrian permitir que los vi-
rus se unan a los receptores ACE2 en otras
especies, incluidos los humanos.

Virus documentados

Investigadores de otro estudio publicado a
principios de este ano analizaron un virus
HKUS en China cuya transmision a viso-
nes ya se ha documentado, lo que demues-
tra la posibilidad de que estos virus crucen
las barreras entre especies.

“Estos virus estin tan estrechamente
relacionados con el MERS, que debemos
preocuparnos si alguna vez infectan a los
humanos”, dijo Letko. “Si bien aun no hay
evidencia de que hayan pasado a las perso-
nas, existe la posibilidad, y por eso vale la
pena vigilarlos™.

El equipo también utilizé inteligencia
artificial para explorar los virus. La inves-
tigadora postdoctoral de la WSU, Victoria
Jefferson, utilizé un programa llamado Al-
phaFold 3 para modelar como la proteina
de pico HKUS se une a la ECA2 a nivel mo-
lecular, lo que podria ayudar a compren-
der mejor como los anticuerpos podrian
bloquear la infeccién o cémo el virus po-
dria mutar.

Hasta este momento, este tipo de andli-
sis estructural requeria meses de trabajo
de laboratorio y equipo especializado. Con
AlphaFold, Jefferson gener6 predicciones
precisas en minutos. Los resultados coin-
cidieron con los documentados reciente-
mente por un equipo de investigacion que
utilizé métodos tradicionales.

Letko senald que el estudio y sus métodos
podrian utilizarse para futuros proyectos
de investigacion y ayudar en el desarrollo
de nuevas vacunas y tratamientos. @
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